
 

 

研究领域： 
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教育经历： 

2000.09 – 2001.06 XXXXX 

 

 

研究方向： 

研究方向： 

昆虫分子生态与进化 

 

教育经历： 

2008/11-2009/05，日本东京大学，合作研究二斑叶螨种群遗传结构 

2007/09-2012/06，南京农业大学，农业昆虫与害虫防治，农学博士 

2003/09-2007/06，山东农业大学，植物保护专业，农学学士 

 

工作经历： 

2015/01-至今，  南京农业大学，植保学院昆虫学系，副教授（硕导） 

2012/06-2014/12，南京农业大学，植保学院昆虫学系，讲师 

 

执教课程： 

农业昆虫学实验 

昆虫分子生态学 

 

承担课题： 

1. 国家自然科学基金（31972264），线粒体与核基因异位显性互作影响灰飞
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虱产卵量的机制研究，2020.01 – 2023.12，主持； 

2. 国家重点研发计划 （2017YFD0201802），北方玉米病害防治技术创新与

优化，2017.07 – 2020.12, 参加；  

3. 中央高校基本科研业务费（KYZ201614），灰飞虱线粒体多样性地理分布

受环境选择的遗传机制，2016.03-2019.03，主持； 

4. 国家自然科学基金（31300346），截形叶螨暴发的种群遗传学机制研究，

2014.01 - 2016.12，主持； 

5. 教育部博士点基金（20130097120005），灰飞虱 SNP 位点的开发及种群

遗传结构研究，2014.01 - 2016.12，主持； 

6. 南京农业大学青年科技创新基金 （Y0201300214），截形叶螨的谱系地

理学研究，2013.06 - 2015.12，主持。 
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社会服务工作： 

Topic Editor, Frontiers in Ecology and Evolution, (Evolution of Mitochondrial 

Genomes), 2019. 

 


